SEKK Souhrnna statistika - kvantitativni vysledky
(Skupiny: princip méteni, vyrobce reagencie)
Filtr: Slovensko, minimalni ¢etnost skupinn="5

Cyklus EHK: TM4/22 - Tumor ové markery Stop termin: 10.10.2022
RoM = robustni pramér AV = vztaznd hodnota Dmax = prijatelny rozdil v procentech
SD = smérodatna odchylka CRV = certifikovanareferencni hodnota LL = dolni mez
CV =vaiaini koeficient RV = referen¢ni hodnota UL = horni mez
Ntot = celkovy pocet Ucastnikil CVE = konsenzus experti Neva= pocet hodnocenych Ucastniki
Nout = pocet vydedki vyloucenych pred vypoctem CVP = konsenzus v&ech Gcastniki Nsuc = pocet Uspesnych Géastniki
CV PG = konsenzus skupin G&astniki Srel = relativni GspéSnost
U,, = rozsifenanejistotavztazné hodnoty (k = 2)
Zkouska Srovnatelnost
[j ednot ka] oV
RoM Sb [0@ Not Nout AV Unv Drnax LL uL Neva Nsuc SreI
(208) beta-2-mikroglobulin [mg/L] 14 12 12 100%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 4,62 0,37 8,1 14 12 12 100%
Cst at ni 14 0 12
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1x 1/36, 1x 4/164, 1x 6/1, 1x 6/5, 4x 6/58, 2 6/60, 1x 6/91, 1x 6/162, 2x6/179
Vzorek B 1,23 0,19 16 14 12 12 100%
Cst at ni 14 0 12
1x 1/36, 1x 4/164, 1x 6/1, 1x 6/5, 4x 6/58, 2x 6/60, 1x 6/91, 1x 6/162, 2x 6/179
(185) AFP L 25 25 24 96%
Vzorky a skupi ny lhg/L]
Vzorek A 31,9 3,8 12 25 25 25 100%
(4)( lLZI)AB( CIT(I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 29,3 4,5 15 6 0 cvwG 29,7 0,67 20% 23,7 35,7 6
eckman ulter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 34,1 2,1 6,1 14 0 cvG 33,2 0,26 20% 26,5 39,9 14
oche
Cst at ni 5 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, Ix3/24, X 4/L, Ix 4162, 4179
Vzorek B 22,8 2,4 11 25 25 24 96%
(4)( lLZI)AB( CIT<I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 21,6 1,4 6,3 6 0 CVPG 21 0,44 20% 16,8 25,2 6
eckman ulter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 23,8 1,5 6,5 14 0 cvpG 23,1 0,17 20% 18,4 27,8 14
oche
Cst at ni 5 0 5
1x 3/24, 2x 4/1, 1x 4/162, 1x 4/179
(181) CA 15-3 KUIL] 24 24 24 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 13, 3 1,6 12 24 24 24 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 14,2 0,94 6,6 14 O cvpG 13,6 0,11 18% 11,1 16,1 14
oche
Cst at ni 10 O 10
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1x3/24, 3x 4/1, 4x 412, I 4/162, I 4179
Vzorek B 32,9 4,1 12 24 24 24 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 32,6 2,0 6,3 14 0 cvG 31,4 0,21 18% 25,7 37,1 14
oche
Cst at ni 10 O 10
1x 3/24, 3x 4/1, 4x 4/12, 1x 4/162, 1x 4/179
(182) CA 19-9 KUIL] 26 26 26 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 54,4 11 20 26 26 26 100%
(4)( lLZI)AB( CIT<I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 60,3 0,590, 98 6 0 CcvwG 62,6 1,6 20% 50 75,2 6
eckman ulter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 47,9 4,1 8,6 16 0 cvPG 46,8 0,46 20% 37,4 56,2 16
oche
Gst at ni 4 0 4
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, AL, I 4162, IX AT
Vzorek B 6, 79 1,3 19 26 26 26 100%
(4)( lLZI)AB( CIT(I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 550 0,44 8,1 6 0 cvwG 5,42 0,15 2,8 2,62 8,22 6
eckman ulter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 7,49 0,58 7,7 16 O cvpG 7,32 0,10 +2,88 4,52 10,2 16
oche
Gst at ni 4 0 4
2x 4/1, 1x 4/162, 1x 4/179
(183) CA 72-4 KUIL] 23 22 20 91%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 10, 2 1,2 12 23 22 22 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 10,1 1,1 10 22 0 cveG 10,3 0,20 22% 8,03 12,6 22
oche
Cst at ni 1 0 1185 0
VzorekB 2,15 0,17 7,9 23 22 20 91%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 2,13 0,14 6,6 22 0 CcvPG 2,140,032 22% 1,66 2,62 22
oche
Cst at ni 1 0 0
1x 1/185
(180) CA 125 [KU/L] 27 27 27 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 10, 2 1,1 11 27 27 27 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 10,4 0,65 6,2 16 O cvpPG 9,960,061 +2,04 7,96 12 16
oche
Cst at ni 11 O 11
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 1x3/24, 1x 3/25, 4x 41, 3x 412, Ix 4162, Ix 4179 _ _ . _ _
Vzorek B 10,9 1,4 12 27 27 27 100%
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SEKK

Filtr: Slovensko, minimalni ¢etnost skupinn=>5
Cyklus EHK: TM4/22 - Tumor ové markery

Souhrnna statistika - kvantitativni vysedky
(Skupiny: princip méieni, vyrobce reagencie)

Stop termin; 10.10.2022

Zkouska Srovnatelnost
[j ednot ka] oV
RoM Sb [0@ Not Nout AV Unav Drnax LL uL Neva Nsuc SreI
(180) CA 125 KUIL] 27 27 27 100%
Vzorky a skupi ny —
VzorekB 10,9 1,4 12 27 27 27 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 11,0 0,65 5,9 16 O cvpG 10,60,070 20% 8,48 12,8 16
oche
Gst at ni 11 0 11
1x 3/24, 1x 3/25, 4x 4/1, 3x 4/12, 1x 4/162, 1x 4/179
(189) CEA L 27 27 26 96%
Vzorky a skupiny - (Mg/L]
Vzorek A 17,5 2,2 12 27 27 26 96%
(4)( 1L2|)AB( CIT<I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 19,0 0,46 2,4 5 0 cwG 19,7 0,40 16% 16,5 22,9 5
ecknman ul ter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 16,2 0,94 5,8 15 0 cvpG 15,90,084 16% 13,3 18,5 15
oche
Cst at ni 7 0 7
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, AL IXH162, 34179 L
Vzorek B 11,4 1,5 13 27 27 27 100%
(4)( 1L2|)AB( CIT<I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 12,8 0,37 2,9 5 0 cvwG 13,2 0,30 16% 11 15,4 5
ecknman ul ter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 10,5 0,41 3,9 15 O cveG 10,20,053 16% 8,56 11,9 15
oche
Cst at ni 7 0 7
3x 4/1, 1x 4/162, 3x 4/179
(184) CYFRA 21-1 ug/L] 22 22 22 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 15,2 0,90 5,9 22 22 22 100%
(4)( 6IE)I)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 15,3 0,70 4,6 17 0 cvpG 15,2 0,14 18% 12, 4 18 17
oche
Cst at ni 5 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, W34, 4x 4L .
Vzorek B 1,02 0,25 24 22 22 22 100%
(4)( 6Lo|)AF§CLh| A CMA, ECLIA LOC); 1,14 0,076 6,7 17 0 cvPG 1,080,021 +0,24 0,846 1,32 17
oche
Cst at ni 5 0 5
1x 3/24, 4x 4/1
(186) hCG UL 29 29 29 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 1,07 0,35 33 29 29 29 100%
(4)( 1L2|)AB(C%(| A %\él,?‘,t ECLIA, LOCI); 1,35 0,082 6,1 8 0 CVPG 1,40,044 £1, 44 0 2,84 8
ecknman ul ter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 0,724 0,13 18 8 0 CvPG 0,742 0,020+1, 448 0 2,19 8
oche
(4)( 2L1|0§ CLIhA, HCC’\(/:!- AS,TAETCLI A LCC); 1,06 0,089 8,4 8 1 cvpG 1,040,060 *1, 44 0 2,48 8
oche
Cst at ni 5 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, X325 AL IX 4162, 4179
Vzorek B 105 13 12 29 29 29 100%
(4)( 1L2|)AB(C%(| A %\él '?"t ECLIA, LOCI); 98,5 4,2 4,2 8 0 cwG 102 1,6 18% 83,6 121 8
ecknman ul ter
(4)( 6IE)I)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 125 14 11 8 0 CVvPG 125 0,79 18% 102 148 8
oche
(4)( 2L1IO§ CLIhA, HCC’\(/:!- AS,TAETCLI A LCC); 100 9,6 9,6 8 0 CwG 99,3 4,1 18% 81,4 118 8
oche
Cst at ni 5 0 5
1x 3/25, 2x 4/1, 1x 4/162, 1x 4/179
(206) Kalcitonin Ing/L] 8 7 6 86%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 25,1 2,5 10 8 7 6 86%
(4)( 6Lo|)AF§CLh| A CMA, ECLIA LOCI); 25,0 2,3 9,2 7 0 CVWPG 24,5 0,48 27% 17,8 31,2 7
oche
Cst at ni 1 . 0
VzorekB 30,4 2,47,8 8 7 & 8%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 29,8 1,5 4,9 7 0 cvwG 29,5 0,48 27% 21,5 37,5 7
oche
Cst at ni 1 0
1x 1/36
(194) NSE L 22 22 22 100%
Vzorky a skupiny - lhg/L]
Vzorek A 5,98 0,78 13 22 22 22 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 5,89 0,69 12 19 O0 cvG 5,63 0,10 30% 3,94 7,32 19
oche
Cst at ni 0 3
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, ABR2A XA
Vzorek B 67,8 6,7 9,9 22 22 22 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 68, 2 6,7 9,8 19 0 cvwG 69,1 0,90 30% 48,3 89,9 19
oche
Cst at ni 3
2x 3/24, 1x 4/1
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SEKK

Filtr: Slovensko, minimalni ¢etnost skupinn=>5

Souhrnna statistika - kvantitativni vysedky
(Skupiny: princip méieni, vyrobce reagencie)

Cyklus EHK: TM4/22 - Tumor ové markery

Stop termin; 10.10.2022

Zkouska Srovnatelnost
[j ednot ka] oV
RoM Sb [0@ Not Nout AV Usv  Drrax LL uL Neva Nsuc SreI
(191) PSA celkovy [ug/L] 30 30 29 97%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 3,58 0,30 8,4 30 30 29 97%
(4)( 1L2|)AB( CIT<I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 3,84 0,16 4,2 5 0 cvwG 3,930,067 15% 3,34 4,52 5
eckman ul ter
(4)( 6Lo|)AF§CLh| A CMA, ECLIA LOCI); 3,70 0,17 4,5 14 0 cvPG 3,630,017 15% 3,08 4,18 14
oche
Cst at ni 11 0 11
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, A AL, X 4162, A ALT9, 2} 4195
Vzorek B 11,5 1,1 9,5 30 30 30 100%
(4)( 1L2|)AB( CIT<I A %\él '?"t ECLI A, LOCI); 12,7 0,96 7,6 5 0 cwG 12,8 0,23 15% 10,8 14,8 5
eckman ul ter
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 11,8 0,60 5,1 14 0 cvpG 11,6 0,056 15% 9,86 13,4 14
oche
Cst at ni 11 0 11
4Ax 4/1, 1x 4/162, 4x 4/179, 2x 4/195
(198) PSA volny [ug/L] 24 24 24 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 2,28 0,28 12 24 24 24 100%
(4)( 6IbI)AR( CLh| A CMA, ECLIA LOC); 2,10 0,11 5,4 11 0 cvwG 2,090,014 16% 1,75 2,43 11
oche
Gst at ni 13 0 13
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, AX AL, X412, X AT, X 4195
Vzorek B 8, 07 1,1 14 24 24 24 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 7,30 0,39 5,4 11 O cvG 7,180,050 16% 6,03 8,33 11
oche
Gst at ni 13 0 13
4Ax 4/1, 3x 4/12, 4x 4/179, 2x 4/195
(201) s-100 L 6 5 5 100%
Vzorky a skupiny - (Mg/L]
Vzorek A 0,040 0,003 7,5 6 5 5 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 0,039 0,001 3,8 5 0 cvpG 0,041 32% 0,027 0, 055 5
oche
Gst at ni 1 0 2% 0
VzorekB 0,467 0,043 92 6 5 5100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 0, 483 0,019 4,0 5 0 cvpG 0,469,0076 32% 0,318 0,62 5
oche
GCst at ni 1 0 0
1x 2/98
(195) SCCA L 12 12 9 75%
Vzorky a skupiny - lhg/L]
Vzorek A 2,31 0,38 16 12 12 10 83%
(4)( 1|5| AAb CIEItA, CM A, ECLIA LOC); 2,40 0,30 12 6 0 cvwG 2,230,064 0,7 1,53 2,93 6
o]
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 2,12 0,12 5,6 6 0 cvwG 2,180,062 0,7 1,48 2,88 6
oche T
VzorekB 4,72 0,54 12 12 12 10 83%
(4)( 1|5| AAb CIEItA, CM A, ECLIA LOC); 4,90 0,30 6,1 6 0 CcvwG 4,53 0,11 23% 3,48 5,58 6
o]
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 4,48 0,81 18 6 0 CVPG 4,220,085 23% 3,24 5,2 6
oche
(207) Tyreoglobulin [ug/L] 12 12 12 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 41,1 8,9 22 12 12 12 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 48, 4 1,1 2,3 5 0 cvwG 48,1 0,46 30% 33,6 62,6 5
oche
GCst at ni 7 0 7
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2324, 3x 412, Ix 429, Ix 4184
Vzorek B 93,3 11 12 12 12 12 100%
(4)( GIbI)AR( Clﬁl A, CMA ECLIA LCC); 97,5 2,8 2,9 5 0 CVPG 97 1,0 30% 67,9 127 5
oche
GCst at ni 0 7
2x 3/24, 3x 4/12, 1x 4/29, 1x 4/164
S_knJ) Konec edtavy Vytiéténo: 22.10.2022
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