SEKK Souhrnna statistika - kvantitativni vysledky
(Skupiny: princip méieni, vyrobce reagencie)
Filtr: Slovensko, minimalni ¢etnost skupinn="5

Cyklus EHK: TM 2/18 - Tumor ové markery Stop termin: 08.05.2018
RoM = robustni pramer AV = vztaznd hodnota Dmax = prijatelny rozdil v procentech
SD = smérodatna odchylka CRV = certifikovanareferencni hodnota LL = dolni mez
CV =vaiaini koeficient RV = referenéni hodnota UL = horni mez
Ntot = celkovy pocet Ucastnikil CVE = konsenzus experti Neva= pocet hodnocenych Ucastniki
Nout = pocet vydedki vyloucenych pred vypoctem CVP = konsenzus v&ech G¢astniki Nsuc = pocet Uspesnych Géastniki
CV PG = konsenzus skupin G&astniki Srel = relativni GspéSnost
UAV = rozSitena nejistota vztazné hodnoty (k = 2)
Zkouska Srovnatelnost
[j ednot ka] oV
RoM Sb [0@ Not Nout AV Unv Drnax LL uL Neva Nsuc SreI
0,
(180) CA 125 _ [KU/L] 23 23 22 96%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 62,0 7,1 11 23 23 22 96%
(4) LIA (CLIA, CMA |LMY; (12) 60,0 2,1 3,5 5 0 cvwG 61,4 1,4 20% 49,1 73,7 5
Becknman Coul ter
(4) LIhA (CLIA, CMA |1LMY); (60) 60, 9 4,1 6,8 11 0 cvPG 58,4 0,47 20% 46,7 70,1 11
Roche
Cst at ni 7 0 7
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, X324, 1x 3/25, 3x AL, X 4179
Vzorek B 14,0 2,4 17 23 23 23 100%
(4) LI A (CLCIJOAI CM A ILMY); (12) 11,0 0,63 5,7 5 0 cvwG 11,6 0,38 20% 9,28 14 5
kman
(4)R LIhA (CLI A, CM A, ILMA); (60) 15,1 1,1 7,1 11 0 cveG 14,3 0,13 20% 11,4 17,2 11
oche
Cst at ni 7 0 7
1x 3/24, 1x 3/25, 3x 4/1, 2x 4/179
0,
(181) CA 15-3 _ [KU/L] 20 20 19 95%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 38,3 7,5 20 20 20 19 95%
(4) LIA (CLIA, CMA |ILMY); (12) 29,2 0,60 2,1 5 0 cvwG 28,3 0,66 18% 23,2 33,4 5
Becknman Coul ter
(4)R LIhA (CLIA, CMA |1LMY); (60) 42,0 3,0 7,2 10 O cvpG 42,5 0,36 18% 34,8 50,2 10
oche
Cst at ni 5 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 324, X AL X479
Vzorek B 30,0 9,0 30 20 20 19 95%
(4) LIA (CLIA, CMA ILMY; (12) 17,3 0,36 2,1 5 0 cvwG 16,8 0,48 18% 13,7 19,9 5
Becknman Coul ter
(4) LIhA (CLIA, CMA |1LMY); (60) 34,6 2,3 6,7 10 0 cvwG 35,1 0,31 18% 28,7 41,5 10
Roche
Cst at ni 5 0 5
1x 3/24, 2x 4/1, 2x 4/179
0,
(182) CA 19-9 _ [KU/L] 22 22 19 86%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 8, 05 2,2 28 22 22 21 95%
(4) LI A (CLCIJOAI CM A ILMY); (12) 6,50 0,44 6,8 7 0 cwG 6,32 0,21 2,8 3,52 9,12 7
kman
(4)R LIhA (CLI A CM A |LMA); (60) 9, 20 1,4 15 11 0 cvpG 9,18 0,11 +2,82 6,38 12 11
oche
Gst at ni 4 0 4
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, X324, WAL X479
Vzorek B 59,4 13 21 22 22 20 91%
(4) LIA (CLIA, CMA |ILMY); (12) 65, 3 2,2 3,3 7 0 CVPG 65 1,1 20% 52 78 7
Becknman Coul ter
(4)R LIhA (CLIA, CM A, |LMA); (60) 50,3 6,1 12 11 0 cvpG 46,7 0,37 20% 37,3 56,1 11
oche
Gst at ni 4 0 4
1x 3/24, 1x 4/1, 2x 4/179
0,
(183) CA 72-4 _ KUIL] 21 19 19 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 10,2 0,70 6,9 21 19 19 100%
(4)R LIhA (CLIA, CMA |LMY); (60) 10,1 0,54 5,4 19 0 cveG 10,4 0,13 20% 8,32 12,5 19
oche
Cst at ni 2 0 0
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 285
Vzorek B 3,08 0,18 5,9 21 19 19 100%
(4) LIhA (CLIA, CMA |LMY); (60) 3,05 0,15 5,0 19 O cvpG 3,110,040 20% 2,48 3,74 19
Roche
Cst at ni 2 0 0
2x 1/185
(184) CYFRA 21-1 ug/L] 21 21 21 100%
Vzorky a skupiny -
Vzorek A 51,5 2,6 5,0 21 21 21 100%
(4)R LIhA (CLIA, CMA, |ILMY); (60) 51,4 2,2 43 19 0 cwG 50,6 0,50 18% 41,4 59,8 19
oche
Cst at ni 2 0 2
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, W34, AL .
Vzorek B 3,59 0,29 8,1 21 21 21 100%
(4)R LIhA (CLIA, CMA |LMY); (60) 3,64 0,22 6,1 19 O cvpG 3,530,069 18% 2,89 4,17 19
oche
Cst at ni 2 0 2
1x 3/24, 1x 4/1

Strana: 1



SEKK

Filtr: Slovensko, minimalni ¢etnost skupinn=>5
Cyklus EHK: TM 2/18 - Tumor ové markery
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Stop termin; 08.05.2018

Zkouska Srovnatelnost
cv
Sb [0@ Not Nout LL uL Neva Nsuc SreI
(185) AFP 22 22 20 91%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 22 22 20 91%
(4) LIA (CLI A, CMA 8 20% 21,4 32,2 8
kman Coul t
(4) LI A (CLIA, CM A 10 20% 24 36 10
Roche
Cst at ni 4 0 4
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, X324, WAL 24179
Vzorek B 22 22 20 91%
(4) LIA (CLIA, CMA, 8 20% 49,3 74,1 8
Becknman Coul ter
(4) LIA (CLIA, CMA, 10 20% 59,1 88,7 10
Roche
Gst at ni 4 0 4
1x 3/24, 1x 4/1, 2x 4/179
(186) hCG 24 24 24 100%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 24 24 24 100%
(4) LIA (CLIA, CMA, 7 18% 18 26 7
Becknman Coul ter
(4) LIA (CLIA CMA, 7 18% 15,9 23,1 7
Roche
(4) LIA (CLIA CM A 5 18% 14,2 20,6 5
Roche HCG STAT
Cst at ni 5 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, W25, X AL 2x4179
Vzorek B 24 24 24 100%
(4) LIA (CLIA, CMA, 7 18% 209 301 7
Becknman Coul ter
(4) LIA (CLIA CMA, 7 18% 260 376 7
Roche
(4) LIA (CLIA CMA 5 18% 205 297 5
Roche HCG STAT
Cst at ni 5 5
1x 3/25, 2x 4/1, 2x 4/179
(189) CEA 23 23 23 100%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 23 23 23 100%
(4) LIA (CLIA, CMA, 7 16% 9,4 13 7
Becknman Coul ter
(4) LIA (CLIA CMA, 10 16% 7,76 10,8 10
Roche
Cst at ni 6 6
Vzorek B 34,1 4,8 14 23 23 23 100%
(4) LI A (CLI A, CM A 7 CVPG 36,8 0,70 16% 30,9 42,7 7
kman Coul t
(4) LIA (CLI A, CMA, 10 16% 24,1 33,3 10
Roche
Cst at ni 6 6
(191) PSA celkovy 23 23 19 83%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 23 23 21 91%
(4) LIA (CLIA, CMA, 6 15% 2,4 3,26 6
Becknman Coul ter
(4) LIA (CLIA CMA, 10 15% 2,18 2,96 10
Roche
Cst at ni 7 0 7
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, WAL AXHLT9, 24195
Vzorek B 23 23 19 83%
(4) LIA (CLIA CMA, 6 15% 8,84 12 6
Becknman Coul ter
(4) LIA (CLIA CMA, 10 15% 7,67 10,4 10
Roche
Cst at ni 7 0 7
1x 4/1, 4x 4/179, 2x 4/195
(194) NSE 17 17 15 88%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 17 17 17 100%
(4) LIA (CLIA CMA, 12 cvPG 31,2 0,38 30% 21,8 40,6 12
Roche
Cst at ni 5 5
VzorekB. 14,5 2,9 20 7 17 15 88%
(4) LIA (CLIA CMA, 12 30% 10,2 19,2 12
Roche
Cst at ni 5
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Zkouska Srovnatelnost
[j ednot ka] oV
RoM Sb [0@ Not Nout AV Unv Drnax LL uL Neva Nsuc SreI
(195) SCCA L 10 10 9 90%
Vzorky a skupi ny [ng/L]
Vzorek A 4,36 0,34 7,8 10 10 9 90%
(4)AbIBI ?t( CLIA, CMA |ILMY); (1) 4,50 0,30 6,6 5 0 cvwG 4,890,099 23% 3,76 6,02 5
0
(4)R LIhA (CLIA, CMA |LMY); (60) 4,26 0,32 7,5 5 0 cwG 4,73 0,11 23% 3,64 5,82 5
oche = T
VzorekB. 2,07 0,32 15 10 oo 10 9 90%
(4) LI A (CLI A CMA ILMY); (1) 2,00 0,30 15 5 0 CcvwG 2,140,088 +0,7 1,44 2,84 5
(4) LIhA (CLI A CMA ILMY); (60) 2,15 0,30 14 5 0 CVPG 2,3 0,11 0,7 1,6 3 5
Roche
(198) PSA volny L 18 18 17 94%
Vzorky a skupiny - [ng/L]
Vzorek A 1,82 0,17 9,5 18 18 17 94%
(4) LIA (CLIA, CMA I1LMY); (12) 2,14 0,12 5,5 5 0 cvwG 2,330,050 16% 1,95 2,71 5
Becknman Coul ter
(4)R LIhA (CLIA, CMA |1LMY); (60) 1,72 0,15 8,6 8 0 cvwG 1,740,011 16% 1,46 2,02 8
oche
Cst at ni 5 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, WAL 3XALT9, X495
Vzorek B 6,68 0,65 9,7 18 18 17 94%
(4) LIA (CLIA, CMA, |ILMY); (12) 8, 33 1,2 15 5 0 cwG 8,49 0,22 16% 7,13 9,85 5
Becknman Coul ter
(4) LIhA (CLIA, CMA |LMY); (60) 6,49 0,59 9,0 8 0 CvPG 6,430,047 16% 5,4 7,46 8
Roche
Cst at ni 5 0 5
1x 4/1, 3x 4/179, 1x 4/195
(201) s-100 L 5 4 3 75%
Vzorky a skupi ny lhg/L]
Vzorek A 0,070 0,005 7,5 5 4 4 100%
Cst at ni 5 0 4
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, Ix2/98,4x 460 .
Vzorek B 0,073 0,002 3,0 5 4 3 75%
Cst at ni 5 0 4
1x 2/98, 4x 4/60
(206) Kalcitonin L 7 5 5 100%
Vzorky a skupi ny (ng/L]
Vzorek A 48, 4 9,0 19 7 5 5 100%
Cst at ni 7 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2124, 1x 429, 4x 460
Vzorek B 10,0 1,9 19 7 5 5 100%
Cst at ni 7 0 5
2x 1/24, 1x 4/29, 4x 4/60
(207) Tyreoglobulin [ug/L] 10 10 10 100%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 8, 46 3,6 42 10 10 10 100%
(4)R LIhA (CLIA, CMA |LMY); (60) 11,3 0,44 3,9 5 0 cwG 11,4 0,16 30% 7,98 14,9 5
oche
Cst at ni 5 0 5
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 324, X412, X429 L
Vzorek B 22,5 7,5 33 10 10 10 100%
(4)R LIhA (CLIA, CMA |1LMY); (60) 28,9 0,48 1,7 5 0 cvwG 28,1 0,65 30% 19,6 36,6 5
oche
Cst at ni 0 5
2x 3/24, 2x 412, 1x 4/29
(208) beta-2-mikroglobulin 13 12 11 92%
. [mg/L]
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 5,26 0,58 11 13 12 12 100%
Cst at ni 13 12
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, 2 1/36, 1x 6/1, 3x 6/58, 4x 6/60, 1x 6/75, 1x 6/91, Ix6/149
Vzorek B 1,43 0,19 13 13 12 11 92%
Cst at ni 13 12
2x 1/36, 1x 6/1, 3x 6/58, 4x 6/60, 1x 6/75, 1x 6/91, 1x 6/149
(205) Chromogranin A [ug/L] 2 2 2 100%
Vzorky a skupi ny
Vzorek A 25,8 2,4 9,1 2 2 2 100%
Cst at ni 2 2
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, xB24 .
Vzorek B 34,7 3,9 11 2 2 2 100%
Cst at ni 2 2
2x 3124
st _kn_p Konec sestavy Vytigéno: 24.05.2018
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